1、 主要个人信息
姓名：杨素
职称：讲师
2、 工作简历
2019年08月-现在 中国计量大学
2017年07月-2019年7月 浙江省农业科学院
3、 主要研究方向
1、 农产食品安全控制技术及分子生理机制研究
2、 植物抗病抗逆分子机理研究
3、 植物遗传改良
4、 教学工作
《食品化学》、《普通生物学》《Botany》《食品营养学》《生物反应工程》《食品工程综合训练》
5、 主要获奖
2022年指导学生参加浙江省大学生生命科学竞赛，获“浙江省三等奖”；
2021年获中国计量大学校级优秀班主任；
2021年指导学生参加第五届全国大学生生命科学竞赛获得“国家三等奖”；
2020年指导学生参加第四届全国大学生生命科学竞赛获得“国家三等奖”；
2020年指导学生参加中国计量大学开放实验室项目，验收成绩为优秀。
6、 主要科研成果
1、 目前主要承担科研项目：
[bookmark: _Hlk113968480]（1）国家自然科学基金青年基金项目：水稻通用转录因子TFIIB相关蛋白OsBRP1在盐胁迫耐性中的调控机制研究，2023-2025，主持；
（2）浙江省自然科学基金探索项目：芸薹属异源六倍体的稳定性分析和遗传变异，2020-2022，主持；
（3）国家重点研发计划：植物TFIIB转录因子家族成员扩增及功能多样化研究，2020-2023，参加；
（4）浙江省农业新品种选育重大科技专项子课题：油菜新品种选育，2021-2025，参加；
（5）国家重点研发计划：“黄金WUE”性状的解析及在提高非生物逆境下豆类植物产量中的利用，2022-2023，参与。
2、代表性论文
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（4）Yang S. *, R. A. Gill, Q. U. Zaman, Z. Ulhassan, W. J. Zhou#. Insights on SNP types, detection methods and their utilization in Brassica species: Recent progress and future perspectives. Journal of Biotechnology, 2020, 324:11-24. 
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八、联系方式：
电话：15867150585
邮箱：yangsu@cjlu.edu.cn
联系地址：杭州市钱塘新区白杨街道学源街258号

[bookmark: _GoBack]               [image: 人穿着衬衫

描述已自动生成]
image1.jpeg




